Rev Lab Clin. 2009;2(3):107-114

Laboratorio
Clinico

Revista del Laboratorio Clinico

www.elsevier.es/LabClin

ORIGINAL

Aplicacion de un panel de metilacidon para el diagnéstico de cancer
de pulmén en broncoaspirados. Resultados preliminares ™

Jesus Méndez-Gonzalez**, Marc Gallegos-Marmolejo® ¢, Susana Martinez-Figueroa?,
Assumpta Antonijuan-Parés®, Silvia Martinez-Couselo® y Josefina Mora-Brugués®

aServei de Bioquimica Clinica, Hospital de la Santa Creu i Sant Pau, Barcelona, Espaiia
bLaboratori de Recerca Translacional, Institut Catala de Oncologia, Hospitalet de Llobregat, Barcelona, Espaia

Recibido el 19 de diciembre de 2008; aceptado el 15 de abril de 2009
Disponible en Internet el 28 de junio de 2009

PALABRAS CLAVE Resumen

Metilacion; Introduccion: La metilacion del acido desoxirribonucleico (ADN) es una rama de la
Cancer de pulmoén; epigenética que puede ser util para la identificacion, incluso precoz, del cancer de
Broncoaspirado; pulmon. El objetivo del estudio fue evaluar la sensibilidad, especificidad y rendimiento
Sensibilidad; diagnéstico de un panel de metilacion formado por los genes APC (adenomatous polyposis
Especificidad coli), DAPK (death associated protein kinase) y RASSF1A (Ras association domain familiy

1A) asociado a la citologia habitual en broncoaspirados (BAS) de pacientes con sospecha de
cancer de pulmon.

Material y métodos: Se seleccionaron 39 BAS, 24 positivos y 15 negativos, para cancer de
pulmoén de diferentes tipos y estadios. Las citosinas de las muestras se transformaron en
uracilos con bisulfito sddico, se efectué una doble reaccion en cadena de la polimerasa
(PCR) (bisulfite conversion specific-methylation specific PCR) y se identifico el estado de
metilacion mediante electroforesis.

Resultados: APC resulté metilado en 2 de los 24 tumores pulmonares (8%), DAPK en 0 de
24 (0%)y RASSE1A en 9 de 23 (39%). La sensibilidad total del panel fue del 37,5% (9 de 24).
No se detecfp metilacion en niggurg de las m Jestras ibres de cancer de pulmon (0 de 15),
por lo que l A detect6 metilacidn en una de las

7 muestras de cancer prlmarlo de pulmoén, cuya prueba c1tolo§1ca habia sido|negativa (14%)

completi.sald parasosTe: ene sospechoas

s|sospechosas o
discordantes con el diagnostico final fue del 33% (4 de 12)
Conclusiones: La metilacion del ADN puede ser un arma Util en el diagnéstico del cancer
de pulmén. Hasta el momento, la sensibilidad en el panel escogido depende

“Este trabajo corresponde a una comunicacion cientifica presentada y premiada en el Il Congreso Nacional del Laboratorio Clinico
celebrado en La Coruna del 4 al 7 de junio de 2008.
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